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Microbioma pulmonar




Lavado broncoalveolar (BAL): muestra “gold standard”
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Procedimiento invasivo

Solo si se require clinicamente
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Microbioma del tracto respiratorio superior... ﬂe' 0% <Y

...calternativa para estudiar la relacion microbioma-DCI?




Objectivo: Analizar el microbioma nasofaringeo (NF)

y sus modificaciones tras el TP, emfatizando su relacion

con la DCI
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Metodologia

1. Extraccion ADN
bacteriano

4. Analisis bioinformatico
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(Amplificacion PCR V4 16S rRNA)
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r3. Secuenciacion MiSeq
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4.1 Demultiplex y filtrado
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4.2 Asignacion
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[ Diversidad alfa]

Rigueza bacteriana

que hay en un grupo

[ Diversidad beta ]

Comparacion de las
composiciones bacterianas
gue hay entre distintos

grupos



La diversidad alfa
disminuye al alta'y 2-5

meses tras el TP

PERO tiende a

normalizar

Resultados
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No hay diferencias significativas en las caracteristicas basales

% 2 anos tras el TP...




La composicion del
microbioma es mas
parecida entre los
pacientes sin DCI y los
controles sanos, que con
aquellos pacientes que

presentan DCI
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5 géneros sobrerepresentados en pacientes con DCI comparando

con los pacientes sin DCI

NO DCI vs DCI Controles sanos vs DCI Controles sanos vs NO DCI

Lawsonella

Capnocytophaga Rothia

Massilia
F0058

Capnocytophaga

Lachnoanaerobaculum

Lachnoanaerobaculum Stenotrophomonas

Taxonomia (género)
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Conclusiones

* La diversidad alfa del microbioma NF de los

- pacientes TP tiende a normalizarse con el tiempo.
= ¢ La composicion del microbioma NF de los pacientes
sin DCI era mas parecida a |la de los controles sanos,
sugiriendo un mejor pronostico del TP si hay una

normalizacion del microbioma.

* Frotis NF = posible alternativa al BAL para estudiar

la relacidon microbioma-DCI.
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Medida diversidad alfa
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La diversidad alfa del BAL aumenta

con el tiempo en los pacientes TP

Shannon Index
Kruskal-Wallis, p = 0.027
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No hay diferencias entre la diversidad
bacteriana del BAL y el frotis NF en los
pacientes TP
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No hay efectos significativos de la inmunosupresion ni de la profilaxis antibidtica en

la composicion global del microbioma

Tacrolimus Corticoides Cotrimoxazol Valganciclovir
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